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一、教育及工作经历 

 2018 至今，南京农业大学，资源与环境科学学院，环境科学系，

副教授 

 (2019-2020，Dartmouth College, Department of Biological Sciences, 

Visiting Scholar) 

 2013-2017，南京农业大学，资源与环境科学学院，环境科学系，

讲师 

 2007-2012，南京农业大学，资源与环境科学学院，植物营养系，

博士 

 2003-2007，南京农业大学，生命科学学院，生物技术，理学学士 

二、研究领域及方向 

研究领域：植物营养与环境生物学 

研究方向：1) 植物重金属吸收、转运与积累的分子机理 

2) 甲基砷诱发水稻直穗病的生理与分子机制 

3) 植物重金属积累阻控途径与分子机理 

三、主持科研项目 

 1、国家自然科学基金面上项目 (31972500) 

 2、国家重点研发计划项目课题 (2016YFD0100704) 
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 3、国家重点研发计划项目课题 (2018YFD0800700) 

 4、国家自然科学基金青年项目 (31401936) 

 5、中央高校基本科研业务费项目(KYZ201873) 
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