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一、 教育经历 

2002.09-2007.01 中国科学院植物研究所，获博士学位 

1994.09-1997.06 中国科学院武汉植物研究所，获硕士学位 

1987.09-1991.06 华中师范大学生物系，获学士学位 

二、 工作经历 

2007．11-- 至今  南京农业大学，副教授 

2011.11-2012.11  斯坦福大学，访问学者 

1999.09-2002.08  湖北民族学院，讲师 

1991.07-1994.08  湖北省恩施市一中 

三、获奖情况 

1. 2017 年获首届中国植物营养学会以及南京农业大学硕士学位

论文优秀指导教师奖 

2. 2013 年在南京农业大学首届公派留学绩效评估中等级为优秀 

3. 2009 年入选南京农业大学 133 重点人才工程“优秀骨干教师” 

4. 2009 年获南京农业大学黄瑞采教授奖学金优秀教育工作者一

等奖 

5. 2009 年参与的“缺磷和菌根调控作物磷素吸收和转运的分子机

制” 获中国土壤学会科学技术一等奖 

6. 1997 年在读硕士期间获中科院“地奥”二等奖学金 

四、教学情况 

1. 承担本科生和研究生分子生物学，生物化学，植物生理学及科

技论文写作的教学工作 
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五、社会兼职 

担任百度百科词条专家 

六、主持项目 

1.主持 2015 年江苏省自然科学基金面上项目：蔗糖运输蛋白

OsSWEET14 在水稻胚乳发育中的作用及其分子机理。项目编号：

BK20151424。 

2.主持 2014 年土壤与农业可持续发展国家重点实验室（中国科

学院南京土壤研究所）开放课题：高粱生物硝化抑制剂代谢关键基因

的克隆及功能分析。项目编号：Y412201445。 

3.主持 2009 年度作物遗传与种质创新国家重点实验室（南京农

业大学）开放课题：水稻钠/钾离子转运蛋白基因 OsHKT2;3 和

OsHKT2;4 的功能分析。课题编号：ZW2008005。 
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